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	（注2）黎明期の技術：５００塩基程度のDNA断片を解読するサンガー法
	（注2）黎明期の技術：５００塩基程度のDNA断片を解読するサンガー法
	（注3）塩基対（えんきつい）：デオキシリボ核酸の2本のポリヌクレオチド分子が、アデニン (A) とチミン (T)、グアニン (G) とシトシン (C) という決まった組を作り、水素結合で繋がったもの。

